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www.stopgof.com Webseite eines Würzburger Molekularbiologen, der zusammen mit Prof. Wiesendanger 
und vielen anderen die „Hamburger Deklaration“ (auf der Startseite zu lesen) zum Ende der kritischen „Gain of Function“ 
Forschung im Bereich der Virologie einfordert. Dr Bruttel beschreibt hier sehr fachkundig die Evidenz für den 
Laborursprung  der ersten Variante (Wuhan 1 von SARS‐CoV‐2) und auch von Omicron, sowie die  molekularbiologischen
Techniken,  die hinter der Erschaffung dieser Viren m Labor stecken. 

https://drbine.substack.com/archive Webseite einer Biowissenschaftlerin, welche auf „directed evolution“ spezialisiert ist
und detailliert beschreibt, mit welchen Techniken das Spike Protein von SARS‐CoV‐2 vermutlich auf seine besonders
schädliche Wirkung auf Menschen optimiert wurde. Hier auch sehr spannend und wichtig eine fachkundige Rezension des 
„Projekts Lightspeed‐Buchs“ von Sahin in dem alle problematischen Aspekte dieses mittelfristig für viele Menschen schädlichen 
und tödlichen „Impfstoffes“ aufgerollt werden.

https://nicholaswade.medium.com/origin‐of‐covid‐following‐the‐clues‐6f03564c038 Webseite von Nicolas Wade hier der 
Artikel aus 2021 über die Zusammenhänge Virusforschung USA/Fauci und Labor in Wuhan‐ aber vor allem auch wie von 
vornherein die „Laborversion‘“ von den entscheidenden Protagonisten  unterdrückt wurde. Hier wird explizit auf den, auch 
von C. Drosten unterschriebenen, Artikel in Lancet vom 19.02.2020 eingegangen, in dem stand: „ Wir verurteilen gemeinsam 
auf das Schärfste die Verschwörungstheorien, die besagen, dass COVID‐19 keinen natürlichen Ursprung hat.“ Und das zu 
einem Zeitpunkt, wo de facto noch kein Ursprung des Virus ausgeschlossen werden konnte und kurz nachdem eine indische 
Gruppe die eingebauten HIV‐gp120 Rezeptorbindedomänen im Spike‐Gen gefunden hatte UND es hauseigene Experten am 
NIH‐Umfeld (siehe die geleakten „Fauci“ mails ) zu dem Thema gegeben hat (folgende Folien)  wo direkt die Laborthese noch 
angesprochen wurde…..

Webseiten zur Hintergrundinformation:
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https://doi.org/10.1101/2020.01.30.927871

https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/35588448/

https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/33200842/

https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/33786037/

Die Sequenz im Hashtag ist eine Bakterielle aus einem Klonierungsvektor als harter Hinweis auf die „Bastelei“



Schon früh Verdacht auf Laborvirus („engineered“): 1

Anderson findet sich NICHT bei den 
Autoren, welche am 07.März 2020 in Lancet 
(DOI:https://doi.org/10.1016/S0140‐6736(20)30418‐9)

das Statement abgegeben haben, 
dass ein Laborursprung ausgeschlossen sei.

ABER:

„Our analyses clearly show that SARS‐CoV‐2
is not a laboratory construct or a 
purposefully manipulated virus”
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pmc/articles/PMC7095063/

The proximal origin of SARS‐CoV‐2

Nat. Med. 2020 Mar 17; Andersen KG



https://doi.org/10.1101/2020.01.30.927871

Pradhan P, bioRxiv, Erstellt: 31.01.2020

Grün: QTNSPRRA Furin Spaltstelle

HIV Gp120‐RBD HIV Gp120‐RBD

Schon früh Verdacht auf Laborvirus („engineered“): 2



Es wurde nicht gefragt, ob die Gruppe mit den HIV‐Inserts recht hat und dann, was das bedeutet, sondern: 
Es ging in den mails nur darum, „wie können wir die Arbeit der Indischen Gruppe kompromittieren“ –
eigentlich muss allen Beteiligten klar gewesen sein, dass die sehr gute Arbeit aus Indien schnell das „Bastelvirus“ 
nachgewiesen hat

Andere (externe) haben alarmiert bei Fauci angefragt: kann es sein, dass SARS‐CoV‐2 an die CD4 positiven T‐Helferzellen 
bindet?

Reaktion: Mauern statt  wissenschaftlicher Überprüfung



Gegenaktion in der Öffentlichkeit schnell und koordiniert



The rapid, open, and transparent sharing of data on this outbreak is now being 
threatened by rumours and misinformation around its origins. We stand 
together to strongly condemn conspiracy theories suggesting that COVID‐19 
does not have a natural origin. 

Gegenaktion in der „Wissenschaft“



As this PRRA insert is unique to SARS‐
CoV‐2 among group Betacoronaviruses, 
it is thought to affect the tissue and 
species tropism of SARS‐CoV‐2.

SARS‐CoV‐2 furin cleavage site was not engineered‐wirklich?

“UNC and WIV coronavirologists may have mimicked human ENaC FCS to make SARS‐CoV‐2 more infectious for 
lung epithelia.”

https://doi.org/10.1073/pnas.2211107119

Der Autor bezieht sich auf eine Arbeit in PNAS vom Mai 2022: https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/35588448/

(ENaC: Epithelialer Natriumkanal)



Opinion: A call for an independent inquiry into the origin of the 
SARS‐CoV‐2 virus https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/35588448/



Glutamin – Threonin – Glutamin – Threonin – Asparagin – Serin – Prolin – Prolin – Arginin ‐ Arginin – Alanin ‐ Arginin

Steigert die Effektivität 10 fach gegenüber 
herkömmlichen Spaltstellen

Ändert die 3D Struktur so, dass die Spaltstelle besser von den 
Wirtsenzymen erreicht wird, gibt’s nur in 5/132  bekannten 
Motiven

Diese Sequenzfolge ermöglicht das Andocken 
an den Neuropilin 1 Rezeptor, 
der ist auf mehr Zellen als ACE2

Das ganze Motiv ist homolog zu einen Toxin aus Giftnattern (Königskobra)

xxxQTQTNSPPRRAR Sxxxx

Moderna‐Patent

Heparin‐Bindestelle

Die fragliche Klonierungsregion: Gruppenschlüsseleigenschaft

R. Segretto: Bioassays 2020; 2000240

R. Segreto: Environmental Chemistry Letters 25.03.2021
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/33200842/

https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/33786037/



Was bedeutet das für die “Impfung”

Das „Wildtyp“‐ SARS‐CoV‐2 Virus hat dank der Gain‐of‐function im Spike ordentliches Gefahrenpotential, 

allerdings kann ein gutes Immunsystem es neutralisieren, 

da die nicht‐laboroptimierten Regionen wie das Nukleocapsid, Envelope und Membranproteine so 

ähnlich zu herkömmlichen Erkältungs‐Coronaviren sind, 

dass bei den allermeisten Menschen schon eine Vorimmunität bestand. 

Auch kommt das Virus normalerweise nicht in die Zirkulation und damit in Herz/Gehirn und andere Organe.

ABER:

Das Spike‐Protein welches aufgrund der „Impfungen“  Vektorimpfstoffe (Astra Zeneka und Janssen) sowie der 

modRNA/Lipidgemische (Biontech/Pfizer) und Moderna

in extrem großen Mengen im Körper gebildet wird – und eben nicht an der Injektionsstelle verbleibt

Entspricht auf Proteinebene exakt der Wuhan 1 Version mit allen toxischen Eigenschaften die nun überall

Über die Blutbahn hin transportiert werden und überall im Körper Schäden anrichten können



https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pmc/articles/PMC9173817/


